10615383. txt 

Ti t I e: US- 1 0- 61 5- 383 A- 7_COPY_252_1 895 

Perfect score: 1644 

Sequence: 1 gagaat acagt acaagacgt act t gcct cct gaaaaaact 1644 



RESULT 3 
ABN93014 

ID ABN93014 standard; DNA; 2793 BP. 

AC ABN93014; 

DT 24- JUL- 2002 (f i rst ent ry) 
XX 

DE St aphyl ococcus epi der nri di s OFF nucl ei c aci d sequence SEQ I D NQ 2477. 
XX 

KW Staphylococcus epi der nri di s ; open reading frame; ORF; bacterial infection; 

KW antibacterial; gene therapy; gene; ds. 

XX 

CS Staphylococcus epi der nri di s. 

PN US6380370- B1 . 

PD 30- APR- 2002. 

PF 13- AUG- 1998; 98US- 001 34001 . 

PR 1 4- AUG- 1 997; 97US- 0055779P. 

PR 08- NOV- 1 997; 97US- 0064964P. 

PA ( GENO- ) GENOVE THERAPEUTI CS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 

DR V\PI ; 2002-381255/41. 

DR P-PSDB; ABP40469. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epi derm's 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Disclosure; SEQ I D NO 2477; 267pp; English. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epidernidis open reading 

CC f r aire (OFF) nucleic acid sequences which encode the am no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epidermdis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epidermdis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds able to interfere wi t h the S. epidermdis life cycle 

CC or inhibit S. epidermdis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic f or mat directly from the USPTO web site 

XX 

SQ Sequence 2793 BP; 1149 A; 423 C; 497 Q 724 T; 0 U; 0 a her ; 

Query Mit ch 100.0% Score 1644; DB 1; Length 2793; 

Best Local Si nri I ar i t y 100.0% 

IVatches 1644; Conservative 0; M smat ches 0; I ndel s 0; Gaps 0; 

Cy 1 GAGAAT ACAGT ACAAGACGTTAMGATTCXjAATATGGATG^TGAATTATCAGATAGCAAT 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 151 G^GAATACAGTACMGACGTTAMG^TTCGAATATGGATG^TGAATTATCAGATAGCAAT 210 
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cy 


61 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

CttTC^CTa^CTMTGAAGAAMGAAT^^ 


120 


Db 


211 


270 


Cy 


121 


G^TG^TG^TM(mWAAAAAM(^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
<^T(^T<^TAACXW\ATAAAAAA^^ 


180 


Db 


271 


330 


CV 
Db 


181 
331 


TCTAMG^TATM(^(^CT(^CMCAM^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTAAA^TATAACACAGTCAACAACW^ 


240 
390 


Cy 
Db 


241 
391 


MCWXCCTCV\AC^TMTACTCAGCTT 


300 
450 


Cy 
Db 


301 
451 


<^TCCTCAMTTCATCMT(^TACT<^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

<^t<xxcamttcatcmt(^t^^ 


360 
510 


Cy 
Db 


361 
511 


CW\CCATCTATTGAMGMGn~GATMTG^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGCATCTATTGAMGMGn~GATM 


420 
570 


Cy 
Db 


421 
571 


TCTAAMTMTAG^CTMC^CTGAATC^ 


480 
630 


Cy 
Db 


481 
631 


MCAMGn~MGAGAAGATTGMTMCM 


540 
690 


Cy 
Db 


541 
691 


AAMTTTCAMTGMG^TC^GrTATTAMTTTACXWKTAMTGAATATGAAAATAAGSrT 


600 
750 


Cy 
Db 


601 
751 


AGACCGHTATCTACAACATCTGCOI^ 


660 
810 


Cy 


661 


QCX33CAGAACAAGC^TCX^TGTTMT(^TTTMTTAMGTTACTG^TCAM 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
QOQQCAC^AGAAQGrrOC^TGrrMTCATTTMTTAAAGrrA^ 


720 


Db 


811 


870 


Cy 


721 


C^C^TATC^TGATAGn~GATG^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGSATATGATGATACTGATG^^ 


780 


Db 


871 


930 


Cy 


781 


C^TCTMCTTTTCW\CTAGATGATA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
G^TCTMCTTTTC^CTAGATGATMG^ 


840 


Db 


931 


990 


Cy 


841 


CttTMGAATAC^CTTa^TCAG^TTTMCC^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
G^TMGAATAC^CTTaXrCAGATTTMC^ 


900 


Db 


991 


1050 


Cy 


901 


MTTCTGGAGAMTCATCGJTAC^ 


960 


Db 


1051 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MTTCTCO\GAMTCATCCCT7\CAGCT^ 


1110 


Cy 
Db 


961 
1111 


ACTTTTACAC^TTATCTAC^TAMTATGAAMTATTAMC03CACCTTAAATTAAGATGA 


1020 
1170 
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uy 


1 021 






uy 


1 081 






uy 


1 1 41 






uy 


1 201 






uy 


1 261 






uy 


1 321 






uy 


1 381 






uy 


1 441 






uy 


1 501 


Db 


1651 


Cy 


1561 


Db 


1711 


CV 


1621 


Db 


1771 



10615383. txt 

TACATTG^TAMTCAMGGTTCCAMTAATMCACT^ 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACATTG^TAMTCAMGGTTCCAMTMTMCACT^^ 1 230 

COXTTTCATCAGTAMTAAMCMTTACG3TTGAATATCAAAMCC^ 1 1 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GXCTTTCATCAGTAMTAAMCAATTACGG^GAATA^ 1290 

ACTGCTMCCTTCAMGTATGTTCACAMCATAGATACC^ 1200 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGCTMCCTTCAMGTATGTTCAGAMGATAGATACG^^ 1350 

ACGATTTATATTMCOCTCTTCGTTATTCACCCAMGAMC^ 1260 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACG^TTTATATTMCOCTCTTCGTTATTGAGXAMG^ 1410 

1261 MTGGCGATGAAGGTTCAACAATTATOGAOSATAGTAG^ 1320 



470 

1321 ATAA1 TTTACCAGAT^ nTATGATT^ iTGAATATGAAGAT 1 380 

"GAAGAT 1530 

1381 CTCACAMTC^TC^TTATCOXAATTAQ3AMTMTMTC^CX^CW\TATTMTTTTC^ 1440 

MTATAGATTGAGCATATATTATTAMGTTATTAGTAMT^^ 1500 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

MTATAGATTCAOCATATATTATTAMGTTATTAGTAM^ 1650 

TAGAGGAGG^TAGAGCAMCnWGACMTG^ 1560 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
^CAC^TCCTATC^TMTACAATTCCTTTCTCTACAACTTCAa^CAAGC^CAA 1 770 

1621 GGTG^CTTGCCTCCTGAAAAAACT 1644 

1794 

Title: US- 10-615-383A-7 

Perfect score: 2976 

Sequence: 1 at at t gcaaaaaagact t at ccaacaaat at aaggt gt t g 2976 

RESULT 4 

US- 09- 134-0010 2477 

Sequence 2477, Application US/ 091 34001 C 
Patent No. 6380370 
GENERAL I NFORMATI CM: 
APPLICANT: Lynn Doucet t e- St arrm et al 

Tl TLE OF I NVE^I CN: NUCLEI C ACI D AND AM NO ACI D SEQUENCES RELATI NG TO 
STAPHYLOCOCCUS 

Tl TLE OF I NVENTI CN: EPI DERM Dl S FOR Dl AGNOSTI CS AND THERAPEUTI CS 
Fl LE REFERENCE: GTC- 007 

CURREM" APPLI CATI CN NUM3ER: US/ 09/ 1 34, 001 C 
CURREM" Fl LI NG DATE: 1 998- 08- 13 
PRI OR APPLI CATI CN NUM3ER: US 60/ 064, 964 
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10615383. txt 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1997- 11-08 

; PRI OR APPLI GATI ON NUM3ER: US 60/ 055, 779 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1997-08- 14 

; NUM3ER OF SEQ I D NOS: 5674 

; SEQ I D NO 2477 

; LENGTH: 2793 

; TYPE: DNA 

; ORGANISM Staphylococcus epi der nri di s 
US- 09- 134- 001 C- 2477 

Query Mitch 93.8% Score 2791.4; DB 3; Lengt h 2793; 

Best Local Si nri I ar i t y 99. 9% 



Mat che 


3 2792; Conservative 0; Msnratches 1; I ndel s 0; Gaps 


0 


Qy 
Db 


102 
1 


ttaaaaaaamtmtttactmctaaamgamcctataggamtamtccmtaaatat 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
ttaaaaaaaa^ 


161 

60 


Qy 


162 


GC^TTAGAAMTTGAGAGTAG3TAGAGOGTCTATTGTMTAGGTG3AG3ATTATTGTTT 


221 


Db 


61 


| | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
G3MTTAGAAMTTGAGAGTAG3TACAGGGTCTATTGTMTAGGTGGAACATTATTGTTT 


120 


Qy 


222 


G3TTTAG3TCATMTG^G30CAMGGTGAGGAG^TACAGTACMG^CGTTAAAG^TTCG 


281 


Db 


121 


| | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
G3TTTAG3TCATMTG^G30CAMGCTGAGGAG^TACAGTACMG^CGTTAMG^TTCG 


180 


Qy 


282 


MTATGGATG^TG^TTATCAG^TAGCAATG^TCAGTCCAGTMTG^G^AAAGAATG^T 

| | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
MTATG3ATG^TG^TTATCAG^TAGCAATG^TCAGTCCAGTMTGAAG^AAAGAATG^T 


341 


Db 


181 


240 


Qy 


342 


GTAATCAATAATAGTCAGTCAATAAACACCGATGATGATAACCAAATAAAAAAAGAAGAA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTAATCAATAATAGTCAGTCAATAAACACCGATGATGATAACCAAATAAAAAAAGAAGAA 


401 


Db 


241 


300 


Qy 


402 


ACGAATAGGMCG^TGCO\TAGAAMTCG3TCTAMG^TATMCACAGTCMCMCAAAT 

| | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
ACGMTAGCMCG^TG0CATAGAAWO33TCTA^ 


461 


Db 


301 


360 


Qy 


462 


GTAG^TG^AMQ3AAGCAAGATTTTTACAAMG^CCCCTCMG^TMTACTCAGCTTAAA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTAGATG^AMQ3AAGCAAGATTTTTACAAMG^CCCCTCMG^TMTACTCAGCTTAAA 


521 


Db 


361 


420 


Qy 
Db 


522 
421 


GAAGAAGTG3TAAMGAAOO0TGATCAGTCGAATCCTCAMTTCATCMTGGATACTG3C 


581 
480 


Qy 
Db 


582 
481 


GMCMCCATCTGATAGMGMTAAATAGTG^GCATCTATTCAMCAAGTG^TAATGAA 


641 
540 


Qy 
Db 


642 
541 


G^XAMTTOOCXXXjTATGAG^TTTTGCTAACTCTAAMTMTAG^G^GTMGACTG^TCC 


701 
600 


Qy 
Db 


702 
601 


MTAMGAAG^GAATACTATAG^GCMOCTM 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

MTAMG^AG^G^TACTATAG^GCAAOC^"AACAMGTAAG^GAAG^TTCAATAACAAGT 


761 
660 


Qy 
Db 


762 
661 


GMCOGTCTAGOTATAAAMTATAGATGAAAAMTTTCAAATCAAG^TG^GTTATTAAAT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GMCOGTCTAG3TATAAAMTATAG^TGA'WW\TTTCAAATCAAG'\TG'\GTTATTAAAT 


821 
720 


Qy 


822 


TTACGMTAMTG^TATG'W\ATMGGTTAG^CCGTTATCTAGMGATCTGOOOMCCA 


881 
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Db 


721 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACCMTAMTGAATATCW\MTMG3TTAC^^ 


780 


cy 


882 


TC»\GrM<XCTCTAAQOCTAMT^ 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
I II II II II II II II II II II II II I I II I II II II II II II II II II II II II II II II 
TaaGTMtXCTCTAAaXaTAMT^ 


941 


Db 


781 


840 


cy 


942 


TTMTTAMCTTACTC^TGAMCTATTACTG^Q3^TATG^TG^TACTG^TQ^ATTATT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTMTTAMCTTACTC^CAMGTATTACT^ 


1001 


Db 


841 


900 


Cy 


1002 


AMCO\CV\TGATCCTGAAMCTTAATCT 


1061 


Db 


901 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AMCO\CV\TC^TC^TCW\MCTTMTCTATC^TCTMCTTTTCW\CTAG^TC^TMQ^G 


960 


cy 


1062 


AMTCTCO~C^TAG2ATGACAGn~GAA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AMTCTGCTC^TAOC^TCWaGrGM^^ 


1121 


Db 


961 


1020 


cy 


1122 


<^TAGTITTGGAATAaW\AM 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
(^TAGnTTTGCMTAOCAAAMTAAAAGfcTM^ 


1181 


Db 


1021 


1080 


cy 


1182 


TATCttCMCACAMTAMCAMTTACCTAC^^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATC^CAACACAMTAMCAMTTACCTAGACTTTTACAC^TTATCTAC^TAMTATC^ 


1241 


Db 


1081 


1140 


cy 


1242 


MTATTAMCm^CCTTAMTTMCATCATACATTC^TAMT(m^C^TCCAAATAAT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MTATTAMCm^CCTTAMTTMGATCATACATTC^TAMTCAAACCTTCCAAATAAT 


1301 


Db 


1141 


1200 


cy 


1302 


AACACTMGnTA<^TCTAGMW 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACACTMGnTA<^TCTAGMTATM^ 


1361 


Db 


1201 


1260 


cy 


1362 


GnTGAATATGAAAMCCTMQjAAMTCC^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GHTGAATATGAAAMCCTMCGAAMTCGC^^ 


1421 


Db 


1261 


1320 


cy 


1422 


ATAG^TACXmAA^CX^TACACTT^Cm^CG^TTTATATTMCa:TCTTCGTTATTGA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAG^TACGAAAMCGATAGAGnTGAG^ 


1481 


Db 


1321 


1380 


cy 


1482 


GGCAMGAMCAMTCTAMTATTTCAG33W 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAMG^CAMTCTAMTATTTCAQ33^ 


1541 


Db 


1381 


1440 


cy 


1542 


C^TACTACMTGATTAMCTTTATMGCTTG3^C^TMTC^W\ATTTACCAC^TAGrAAC 


1601 


Db 


1441 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
C^TACTACMTGATTAMCTTTATAAGC^G3^C^TMTC^W\ATTTACCAC^TACTAAC 


1500 


Cy 


1602 


AGAATTTATG^TTACAGTGAATATGAAGATGTCACAMTG^ 


1661 


Db 


1501 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAaTTTATC^TTAGAGTGA^TATG^G^TGT(^(WV\TG^TG^TTATCm^TTAC^ 


1560 


cy 


1662 


MTMTMTC^CX^CW\TATTMTTTTGCTAATATAG^TTGACCATATATTATTAAAGrT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
MTMTMTG^CCTG^ATATTMTTTTGSTMTATAG^TTCACGATATATTATTAAACTT 


1721 


Db 


1561 


1620 


cy 

Db 


1722 
1621 


ATTACTAMTATG^CCCTMTMGC^^ 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTACTAMTATGACCCTMTMGGACGATTACAC^ 


1781 
1680 
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cy 


1782 


Db 


1681 


Cy 


1842 


Db 


1741 


CV 


1902 


Db 


1801 


Cy 


1962 


Db 


1861 


Cy 


2022 


Db 


1921 


Cy 


2082 


Db 


1981 


Cy 


2142 


Db 


2041 


Cy 


2202 


Db 


2101 


Cy 


2262 


Db 


2161 


Cy 


2322 


Db 


2221 


Cy 


2382 


Db 


2281 


Cy 


2442 


Db 


2341 


Cy 


2502 


Db 


2401 


Cy 


2562 


Db 


2461 


Cy 


2622 


Db 


2521 


Cy 


2682 


Db 


2581 
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(maa^CTATAMTG^GTATACTGC^ 1 841 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

camc£actatamtc^ctatactgct(^ 1 740 

1842 cctttctctac^cttcacox:mc^ 1901 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTCTCTACV\ACTTCACOT!AA(^^ 1800 

ATCXX^C&TTACGrATGGa*^ 1 961 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

1801 ATCX33\(&TTA(CTATG33\AGAT^ 1860 

1962 GAAAM(XX33TTACTMTCTATTGCT^ 2021 

HHlUiyHyMH 1920 

2022 CTCV\CW\CAC^TGAAGAG33GAMT^^ 2081 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CT(^CW\CAC^CAACAG33GAMW 1 980 

2082 AAMTTACATTCGAMGA(XX3GAAGC^ 2141 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAMTTACATTCGAMGA(XX3GAAGGA^ 2040 

2142 CCTG0ACTAGV\CT(W^G3aMTTCTCTATG^ 2201 

2202 ACTATTC^TACm^TTTTATCAAACACCT^ 2261 
2262 G^GACTMTAMG^TQGTATTCAACO"C^TC^TCWW\AQ3AATCTCTG3AGrAAAAGrG 2321 

Aa3TTAAAA(^TOW\Aa33W\TATCA^ 2381 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AaSTTAAMGATGAAMCCmWATCAT^^ 2280 

TATC^TTTG^TMTTTAMTAGTGC^MTTATATTGTTCATTTTG^TAAACCTTCAQST 244 1 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCV\ATTTG^TMTTTAMTACTGC^MTTATATTCTTGATTTTC^TAAACCTTC^Q3r 2340 

AT<3\CTCW\ACAACAACA(^TTCTXOT^ 2501 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AT<3\CTCW\ACAACAACA(^TTCT<OT 2400 

CTOttTCT AACMTTAC^TCATC^TO^^ 2561 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCATCTMCAATTACTC^TCATG^TG^CTTTACTATAC^TMCC^TACTATG^TG^C 2460 

<3\CTCA(&TTCA(^TAGr(^TTC^^ 262 1 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

G^CT(^G^TTCAC^ACTCttTT<^^ 2520 

TaxaCTCA0\CAG33\CT^^ 2681 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



VcAC^ACmVcA^^ 2640 
Page 6 



10615383. txt 

2742 MTAQ3TCAG^TMG^TAGAAMG^TAAATTACCQ3^TAGAQ3^Q3TAATG'\AG^TGAT 2801 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2641 MTAQOTCAG^TMGAATAC^WVX^TAMTTACCQG^TAGAQ^QOTAATGAAG^TGAT 2700 

2802 G^TTCTAMQ3CACATTACTTGG^GC^TTATTTQ3AQ3rTTAQ3^Q3GrTATTATTAQ33 2861 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2701 G^TTCTAMQ3C^GATTACTTQ3^Q3TTTATTTQ3AQ3TTTAQ3^Q3CTTATTATTAQ33 2760 

2862 MQ3CTCQGAAAAATAGAAAAAATAAAAATTAA 2894 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2761 AAQGGrCQGAAAAATAGAAAAAATAAAAATTAA 2793 



Title: US- 10- 61 5- 383 A- 10 

Pqj- f0Qt SCOT G" 4824 

Sequence: ' 1 LKKNNLLTKKKPI ANKSNKY FAGLGALLLGKRRKNRKNKN 930 

RESULT 3 
ABP40469 

ID ABP40469 st andard; protein; 930 AA. 

AC ABP40469; 

DT 24- JUL- 2002 (f i r st ent ry) 
XX 

DE St aphyl ococcus epi der rri di s CRF arri no aci d sequence SEQ I D NQ 531 4. 

KW Staphylococcus epi der rri di s; open reading frarre; OFF; bacterial infection; 

KW antibacterial; gene therapy. 

XX 

CS Staphylococcus epi der rri di s. 

PN US6380370- B1 . 

PD 30- APR- 2002. 

PF 13- AUG- 1998; 98US- 00134001 . 

PR 1 4- AUG- 1 997; 97US- 0055779P. 

PR 08- NOV- 1997; 97US- 0064964P. 

PA ( CENG ) GENOVE THERAPEUTI CS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 

DR V\PI ; 2002-381255/41. 

DR N-PSDB; ABN93014. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epi der rri s 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Disclosure; SEQ I D NO 5314; 267pp; English. 
XX 

CO ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epi der rri dis open reading 

CC frarre (CRF) nucleic acid sequences which encode the arri no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epi der rri dis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epi der rri dis infections. The sequences can be used to 

CC scr een f or corrpounds abl e to i nt er f er e wi t h t he S. epi der rri di s life cycl e 

CC or inhibit S. epi der rri dis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 
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CC in electronic format directly from the USPTO web site 
XX 

SQ Sequence 930 AA; 

Query IVbt ch 99.9% Score 4820; DB 1; Length 930; 

Best Local Si rri I ar i t y 99. 9% 

Matches 929; Conservative 0; Msrratches 1; I ndel s 0; Gaps 0; 



Gy 
Db 


1 
1 


LKKNNLLTKKKPI ANKSNKYAI RKFTVGTASI VI GAAL L FGL GHNEAKAE ENTVQDVKDS 
LKKNNLLTKKKPI ANKSNKYAI RKFTVGTASI VI (^TLLFGLGHNEAKAEENTVCDVKre 


60 
60 


Gy 
Db 


61 
61 


NMDDELSDSNDQSSNEEKNDVI NNSQSI NTDDDNQ KKEETNSNDAI ENRSKDI TGSTTN 

n^mmii! m \mu mm mi m 


120 
120 


Gy 
Db 


121 
121 


VDENEATFLQKTPQDNTQLKEEVVKEPSSVESSNSSIvDTAGQPSHTTI NSEASI GTSDNE 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
VDENEATFLQKTPQDNTQLKEEVVKEPSSVESSNSSIvDTAGQPSHTTI NSEASI GTSDNE 


180 
180 


Gy 
Db 


181 
181 


ENSRVSDFANSKI I ESNTESNKEENTI EGPNKVREDSI TSQPSSYKNI DEKI SNQDELLN 
ENSRVSDFANSKI I ESNTESNKEENTI EGPNKVREDSI TSQPSSYKNI DEKI SNQDELLN 


240 
240 


Gy 
Db 


241 
241 


LPI NEYENKVRPLSTTSAQPSSKRVTVNGL AAEQ3SNVNHL I KVTDQ3I TEGYDDSDGI I 

l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l 
Lp! NEYENKVRPLSTTSAGPSSKRVT KVTrii! TEGY^! ! 


300 
300 


Gy 
Db 


301 
301 


KAHDAENL I YDVTFEVDDKVKSGDTMTVNI DKNTVPSDLTDSFAI PKI KDNSGEI I ATGT 

\im\ mmmm vumm ui \m \ m 


360 
360 


Gy 
Db 


361 
361 


YDNTNKQ TYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYI DKSKVPNNNTKL DVEYKTALSSVNKTI T 

ma wmmi mm v 


420 
420 


Gy 


421 


VEYQKPNENRTANLQSIVFTNI DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SGNGDEGSTI I D 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
VEYQKPNENRTANLQSIVFTNI DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SGNGDEGSTI I D 


480 


Db 


421 


480 


Gy 


481 


DSTI I KVYKVGDNGNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFGNI DSPYI I KV 


540 


Db 


481 


I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
DSTI I KVYKVGDNGNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFGNI DSPYI I KV 


540 


Gy 


541 


I SKYDPNKDDYTTI QQTVTIVQTTI NEYTGEFRTASYDNTI AFSTSSGQ3QGDL PPEKTYK 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
I SKYDPNKDDYTTI QQTVTIVQTTI NEYTGEFRTASYDNTI AFSTSSGQ3QGDL PPEKTYK 


600 


Db 


541 


600 


Gy 


601 


I GDYNAAEDVDKDGI GNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEEGKYQFDGLKNGLTY 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
I GDYW\EDVDKDGI QNTNDNEKPLSNVLVTLTYPDGTSKSVRTDEEGKYGFDGLKNGLTY 


660 


Db 


601 


660 


Gy 


661 


Kl TFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSWWTI NGQDDMTI DSGFYGTPKYSLGNYVW 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Kl TFETPEGYTPTLKHSGTNPALDSEGNSVWTI NGQDDMTI DSGFYGTPKYSLGNYVW 


720 


Db 


661 


720 


Gy 


721 


DTNKDGI QGDDEKGI SGVKVTL KDENGNI I STTTTDENGKYGFDNLNSGNYI VHFDKPSG 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
DTNKDGI QGDDEKGI SGVKVTL KDENGNI I STTTTDENGKYGFDNLNSGNYI VHFDKPSG 


780 


Db 


721 


780 


Gy 
Db 


781 
781 


MTQTTTDSGDDDEQDADGEEVHVTI TDHDDFSI DNGYYDDDSDSDSDSDSDSDDSDSDSD 


840 
840 
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cy 


841 


Db 


841 


cy 


901 


Db 


901 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 



1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

DSKGTL LGAL FAGLGAL L LGKRRKNRKNKN 930 



Ti 1 1 e: US- 1 0- 61 5- 383A- 1 0_CCPY_51_598 

Perfect score: 2808 

Sequence: 1 ENTVCDVKDSNMDDELSDSN TI AFSTSSGGGGGDLPPEKT 548 



RESULT 4 
ABP40469 

ID ABP40469 st andard; protein; 930 AA. 
XX 

AC ABP40469; 

DT 24- JUL- 2002 (f i r st ent ry) 
XX 

DE Staphylococcus epiderrridis ORF arri no acid sequence SEQIDNQ5314. 
XX 

KW Staphylococcus epiderrridis; open reading frame; ORF; bacterial infection; 

KW antibacterial; gene therapy. 

XX 

CS Staphylococcus epiderrridis. 
XX 

PN US6380370- B1 . 

PD 30- APR- 2002. 

PF 13- AUG- 1998; 98 US- 00134001 . 

PR 14- AUG- 1997; 97US- 0055779P. 

PR 08- NOV- 1997; 97US- 0064964P. 

PA ( GENO- ) GENOVE THERAPEUTI CS CORP. 
XX 

PI Doucet t e- St arrm LA, Bush D; 
XX 

DR Wl ; 2002-381255/41. 

DR N-PSDB; ABN93014. 
XX 

PT Novel isolated nucleic acid encoding a Staphylococcus epidernis 

PT polypeptide, useful for diagnosing and treating bacterial infections. 

PS Disclosure; SEQ I D NO 5314; 267pp; English. 
XX 

CC ABN90538 to ABN93374 represent Staphylococcus epiderrridis open reading 

CC frarre (ORF) nucleic acid sequences which encode the arri no acid sequences 

CC given in ABP35124 to ABP37960. The S. epiderrridis sequences have 

CC antibacterial activity and can be used in gene therapy. The sequences can 

CC also be used i n t he diagnosis and treatment of bacterial infections, 

CC particularly S. epiderrridis infections. The sequences can be used to 

CC screen for corrpounds abl e to i nt erf ere wi t h the S. epi derm di s life cycl e 

CC or inhibit S. epidernidis infection. N. B. The sequence data for this 

CC patent did not form part of the printed specification, but was obtained 

CC in electronic format directly from the USPTO web site 

XX 
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SQ Sequence 930 AA; 

Query IVbt ch 100.0% Score 2808; DB 1; Length 930; 

Best Local Si rri I ar i t y 100.0% 

Ivatches 548; Conservative 0; M srrat ches 0; I ndel s 0; Gaps 
ENTVCDVKDSNIvDDELSDSNDQSSNEEKNDVI NNSG3I NTDDDNQ KKEETNSNDAI ENR 



Gy 


1 


Db 


51 


Gy 


61 


Db 


111 


Gy 


121 


Db 


171 


Gy 


181 


Db 


231 


Gy 


241 


Db 


291 


Gy 


301 


Db 


351 


Gy 


361 


Db 


411 


Gy 


421 


Db 


471 


Gy 


481 


Db 


531 


Gy 


541 


Db 


591 



61 SKDI TGSTTNVDENEATFLCKTPGDNrrQLKEEWKEPSSVESSNSSIvDTAGQPSHTTI NS 120 
121 EASI GTSDNEENSRVSDFANSKI I ESNTESNKEENTI EQPNKVREDSI TSQPSSYKNI DE 180 

\& mmmm \ mum mm mm & 230 

Kl SNQDELLNLPI NEYENKVRPLSTTSAGPSSKRVTVNQL AAEG3SNVNHL I KVTDGSI T 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
EGYDDSDGI I KAHDAENL I YDVTFEVDDKVKSGDTMTVNI DKNTVPSDLTDSFAI PKI KD 350 

NSGEI I ATGTYDNTNKQ TYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYI DKSKVPNNNTKL DVEYKT 360 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
NSGEI I ATGTYDNTNKQ TYTFTDYVDKYENI KAHLKLTSYI DKSKVPNNNTKL DVEYKT 410 

ALSSVNKTI TVEYQKPNENRTANLQSIvFTNl DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SG 420 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ALSSVNKTI TVEYQKPNENRTANLQ3IVFTNI DTKNHTVEQTI Yl NPL RYSAKETNVNI SG 470 

NGDEGSTI I DDSTI I KVYKVGDNGNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFG 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
471 NGDEGSTI I DDSTI I KVYKVGDNGNL PDSNRI YDYSEYEDVTNDDYAQLGNNNDVNI NFG 530 

Nl DSPYI I KVI SKYDPNKDDYTTI QQTVTIVQTTI NEYTGEFRTASYDNTI AFSTSSGQ3Q 540 

li m i W/i mam \mm mmm mm ^ 

GDLPPEKT 548 
m& 598 
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